Сравнение методов реконструкции деревьев: 
сравнение исходного дерева и двух реконструированных.

Истинное дерево:


[image: image1]
Дерево, восстановленное методом Neighbor Joining (ближайших соседей):

      +---------------------------C         

  +---3  

  !   +---------------------------D         

  !  

  !    +----------------------------E         

--4----2  

  !    +----------------------------F         

  !  

  !    +-------------------------------------------------A         

  +----1  

       +---------------------------------B         

Дерево, восстановленное методом Maximum Likelyhood (максимального правдоподобия):

  +---------------------B         

  !  

  !      +-------------------F         

  !   +--4  

  !   !  +------------------E         

--1---3  

  !   !  +------------------D         

  !   +--2  

  !      +----------------C         

  !  

  +------------------------------------A 
Таблица сравнения:
	Ветвь
	Исходное дерево
	Neighbor-
Joining
	Максимальное
правдоподобие

	ABCDEF
	
	
	

	001100
	+
	+
	+

	000011
	+
	+
	+

	001111
	+
	+
	+


Вывод:
На данном примере отчётливо видно, что алгоритмы построения филогенетических деревьев могут показывать удивительную точность даже при столь значительных расстояниях. Лично я не ожидал увидеть как результат полное восстановление истинной «эволюционной» картины и был приятно удивлён, получив результат.        
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